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ARN polimerasas

* RNA polimerasa | (RNA Pol I): Transcribe
RNA ribosomal (RNAr) de tipo 28 S, 18 S, vy

5.83S
— . Esla RNA polimerasa con mayor actividad
en las células.

o =ubunit

« ¢ RNA polimerasa Il (RNA Pol Il; RNAP
I1): Transcribe, RNA mensajero (RNAm), asi

como los genes RNA pequeno nucleolar
(RNAsn)

« « RNA polimerasa Il (RNA Pol lll):
Transcribe los genes RNAr del tipo 5 S y
RNA de transferencia (RNAL).

P subunit




Holoenzima

pB'w

Nimero por
Subunidad M, molécula enzimdtica
o 36500 2

B 151,000
B 155,000
o 70,0007
(0] 11,000

4 La subunidad o de 70 kDa es una de las varias subunidades o.

TABLA 26.1 Composidél-;de subunidades de la RNA polimerasa de £

Funcién

Iniciacién de la cadena, interaccién
con las proteinas reguladorasy
elementos promotores hacia arribg

Iniciacién y elongacién de la cadena

Unién al DNA

Reconocimiento del promotor

Desconocida

ARND

Las ARNp carecen de
actividad exonucleasa

3" —5"correctora de
pruebas. En consecuencia,
durante la transcripcion se
produce un error por cada
104 o 105 ribonucledtidos
Incorporados en el ARN



Promotores
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Burbuja de transcripcion

Transcription bubble

Nontemplate
strand

RENA RNA-DNA Active site
3" hybrid, 8 bp

Direction of transcription
(a)



Promotor vs represor

Activators
These proteins bind to genes
at sites known as enhancers

Repressors
and speed the rate These proteins bind
of transcription. to selected sets of genes
I at sites known as silencers

f e and thus slow transcription.

-

/\ vy e

= — | TATA box S 4 ;

These “adapter” molecules . e \\\

ntegrate signals from activators —

and perhaps repressors. Basal transcription factors

In response to injunctions

from activators, these

factors position RNA
polymerase at the start

of transcription and

initiate the transcription process



Topoisomerasas

| ¥ La continua apertura por
delante y cierre por detras, de
la burbuja de replicacion,

«ae  Q€Nera superenrollamientos
positivos por delante y

_— negativos por detras que

Tapxa  Advodts tienen que ser disipados por
R — la accion de topmsomﬂ.,,asas.

Direction of transcription
(a)

Nontemplate




Transcripcion

En los procariotas la transcripcion, traduccion y
degradacion de los ARN mensajeros ocurre de

manera secuencial y acoplada.

Hélice doble

de DNA '
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RNA polimerasa |

¢ Thin central line is DNA o+

e Tl S : : Nascent mRNAs extend from DNA X
SPAE, 3 R thread and are covered in ribosomes \\ _
Rh b i N -%




Terminacion

Promoter Terminator
Transcription unit ‘

cesa la formacion del ! '

[ Start point Te rminatio

enlace fosfodiéster, marems [ g oton
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el hibrido ARN-ADN se 5= \,\—‘g
disocia, e 5, B

a region de ADN R ﬂ

fundido se enrolla y ; s
a ARNp se desprende e jperm

del ADN. = . a,f

Completed RNA transcript

Copyright © Pearsen Education, Inc., publishing as Benjamin Cummings.



Region de terminacion

LSefales de parada. secuencia palindromica rica en GC, seguida de
una secuencia rica en AT.

LSus pares de bases pueden formar una estructura en horquilla con

un véstago y un bucle, estructura favorecida por su alto contenido
en residuos Gy C.

UEsta horquilla estable es seguida por una secuencia de cuatro o
mas residuos de uracilo,

(B} STOP SIGMAL
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Traduccion

Promoter DNA
o o

—-—| -35 -10 =1 IHi- structural gene 1 E]-ﬁ[ﬁ structural gene 2 E]-ﬂ—
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I I Leader Spacer Tailer

' | | | [ | |
Represor I +1 mRNA R )

) | 5’ 3
Activador ' Las regiones

RNA intercistrénicas al principio
Polymerase .
) del mensajero se
denominan regiones lider o
guia, mientras que las

Transcription: secuencias de consenso al inicio terminales se denominan
- 10: TAATA T 0AgstasAs0850 Tos remolques.




Secuencias gue codifican

Leader Coding sequence Trailer
[ 3 A Y - N i N
5’_ s
Ribosome- Start codon Stop codon
binding site AUG UAG, UAA,
or UGA
(a) Prokaryotic mRNA
Leader Coding sequence Trailer
& 2 N A 2 ) & "X
5'[Cap | 1 | [ Poly(A)|3
(b) Eukaryotic mRNA
Copyright @ 2003 Pearson Education, Inc,, publishing as Banjamin Cummings.
R’ === 3’ El RNA sintetizado contiene la informacién de un dnice gen
Gen En los organismos eucariotas los genes que codifican proteinas

(a) Monocistronico son momocistronicos

& [FE—== i e ] [V e o J' El RMNA sintetizado contiene la informacian
Gen 1 Gen 2 Gen 3 de varios genes
(b) Policistronico En los erganismos eucariotas los rRMNAs

y los tRINAs se forman a partir de
trdnscritos policistrdnicos



FEucariontes
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El capp

5' End of RNA 3
with triphosphate group COEQIHQ
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Dimerization & actvation of
_ transmembrane receptor
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